
2016年中美蛋白质组学信息技术高
级研讨会

尊敬的  先生/女士，您好！

2016年中美蛋白质组学信息技术高级研讨会将于2016年09月在上海召开。

会议通知

美国系统生物学的先驱

美国西雅图系统生物学研究所研究团队

首次登陆中国

 “有这样一个信念：跨越学科边界的系统生物学 ，将引领我们走向未来。”基于这一理念，美国西雅图系统生物学
研究所成立于2000年，研究细胞的微观元素，以及所有这些元素之间如何相互作用并调控与人类的健康、疾病和环
境相关的功能。ISB是系统生物学的先驱，同时也在世界范围内引领这一领域的演变。

培训班时间

2016年9月10日 — 14日

培训班地点

上海交通大学医学院

（上海市重庆南路227号）

 

培训班介绍



蛋白质组学原理方法及开源软件（TPP）的高级课程，由美国西雅图系统生物学研究所TPP研发团队核心成员来华亲
自授课，专注于利用其开源软件对大规模定量蛋白质组学实验、靶向定量方法、蛋白相互作用实验等串联质谱数据
的存储、分析、验证和功能注释等。通过日常讲座和实践教程的学习，学员能够熟练使用这些工具，如
PeptideProphet，iProphet，Protein Prophet，ASAP Ratio和TPP的其他组件。我们将展示如何通过TPP来利用
亚马逊网络服务的云计算扩大计算能力。课程中也会有对靶向定量蛋白质组学的指导，以及如何使用SPC的资源
（如SRMAtlas，SWATHAtlas）、相关工具和其他软件包进行蛋白质组学研究。

会议日程

http://www.huodongjia.com/tag/1763/
http://www.huodongjia.com/tag/2199/
http://www.huodongjia.com/tag/1624/
http://www.huodongjia.com/tag/970/


会议嘉宾

主讲人：Robert Moritz教授，澳大利亚人，现任系统生物学研究所（ISB）蛋白质组学中心主任，世界蛋白质组
学学会（HUPO）副主席。在Richard J. Simpson蛋白质结构实验室从事科研工作期间，他设计并发展了被业界广
泛采用的蛋白质组学微色谱分析、微分离等技术。同时，Moritz教授在细胞因子、蛋白质受体及其三维结构、蛋白
相互作用等研究领域也取得了重大进展，相关文章发表在Nature等期刊上。2005至2006年底，Moritz教授建立澳

http://www.huodongjia.com/tag/1304/


大利亚蛋白质组学计算中心并担任主任，目前该中心已可以供全世界蛋白质组学研究人员进行数据分析。2008年至
今，Moritz教授一直致力于将ISB蛋白质组学中心发展为全球型的蛋白质组学数据在线分析平台。

 

中方嘉宾

中科院上海生命科学研究院 李亦学教授

复旦大学 杨芃原教授

上海交通大学 严威教授

会议门票

注册时间 在校学生 科研人员 企业人员 注册费用

7月30日前 3000元/人 3400元/人 4250元/人

会议资料（含全套讲学PPt）茶歇、5天中餐

7月30日后 3500元/人 4000元/人 5000元/人

备注：

1）注册费优惠期限以到款时间为准；

2）参会代表如是学生票办理参会签到现场请携带学生身份证明，如无学生代表证明，现场统一按科研人员或企业人
员收费标准操作；

3）如果您需要我们代为安排住宿，请一并告知，住宿统一安排，费用自理

4）本次研讨班提供服务器练习环境、专业教室；笔记本电脑需自带。提供5天免费午餐，免费参加欢迎晚会和结业
典礼。

活动家 

成都云数海量智能科技有限公司 

2016年8月31日
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